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Abstract 

Reduction of oxygen supply to an activated sludge process resulted in a change of the main 

bacterial members from a class Anaerolinaeceae to a class Betaproteobacteria. Change in 

the major final electron acceptors from oxygen to nitrate will explain the above change and 

the achievement of the improvement of the system. 
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１、 低曝気活性汚泥法は余剰汚泥と臭気が少ない。この方法で活動するバクテリア集団の 16S 

rDNA メタゲノム解析を行い、食品加工工場の浄化施設汚泥では主力メンバーの変化

（Anaerolinaeceae から Betaproteobacteria へ）を観察した。  

２、 目下、種類の違う浄化施設汚泥を解析している。 

３、 汚泥に供給する酸素量を制限すると硝酸呼吸などを誘導することが活性汚泥法改良の原

因と思われる。 
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